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 چکیده

به خاطر مقاومت  ،فرصت طلب بیمارستانی گرم منفی یک پاتوژن به عنوان آئروژینوزا  س: سودومونامقدمه

شود. یکی  های کلینیکال محسوب می ها تهدیدی برای مراقبت بیوتیک ای از آنتی ذاتی و اکتسابی به طیف گسترده

 IV (parCزیرواحد های توپوایزومراز  جهش در های مقاومت دارویی در سودوموناس آئروژینوزا، از مکانیسم

های سودوموناس آئروژینوزا  در جدایه  parEهای ژن  باشد. هدف از این مطالعه بررسی جهش می ( parE و

 .بودی لاهیجان ها های رشت و آزمایشگاه از بعضی بیمارستان

یک مقطع یک ساله از چندین  سویه سودوموناس آئروژینوزا در 54ها: در این مطالعه مقطعی  مواد و روش

های بیوشیمیایی تعیین هویت شدند.  و به کمک روش ندبیمارستان رشت و آزمایشگاه لاهیجان جداسازی شد

 -PCRر و ماکرودایلوشن تعیین گردید. سپس به روش ئبیوتیک به روش کربی بو حساسیت و مقاومت به آنتی

 به سیپروفلوکساسین بررسی گردید. های مقاوم در جدایه parEهای ژن  جهش تعیین توالی

جدایه مقاومت به سیپروفلوکساسین داشتند که  71جدایه سودوموناس آئروژینوزا،  54از  در این مطالعهها:  یافته

سیپروفلوکساسین  MICبالاترین میزان  به وسیله دیسک های آغشته به این آنتی بیوتیک تشخیص داده شدند.  

جدایه مقاوم به سیپروفلوکساسین جهش های   4در تعیین گردید.  μg/ml 1024ها  در بعضی از نمونه

S457R ،A466S  وV449M  ژن درparE .شناسایی شد 

 

علت   در این مطالعه پیدا شد می تواند یک جدایه 4تنها در  parEبا توجه به اینکه جهش در ژن  گیری:‌نتیجه

 موناس آئروژینوزا در استان گیلان باشد. مقاومت دارویی به سیپرو فلوکساسین در جدایه های سودو

  ، جهش، سودوموناس آئروژینورا، سیپروفلوکساسین parE کلمات‌کلیدی:

 


